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Sequences producing significant alignments: 


(bits) 


Value 


qil 13270751 |qb|AC013439. Ill Homo sapiens BAC clone RPll-270.. 


4556 


0.0 


qi 131873559 |emb|BX537503. 11 HSM805934 Homo sapiens mRNA; cDN. . 


2258 


0.0 W 


gi 1 31543639 1 ref 1 NM 014585.31 Homo sapiens solute carrier fa.. 


1243 


0.0 ffl 


gi 1 22902429 I qb IBC037733. 1 1 Homo sapiens solute carrier f ami . . 


1243 


0.0 IS 

0.0 W 


gi|7109248|qb|AF226614.1|AF226614 Homo sapiens f erroportinl . . , 


1243 
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504 9994 3 I emb I CR619136 . 1 1 full-length cDNA clone CS0DI006. 



12053382 |ertib|AL13694 4 . 1 IHSM801908 Homo sapiens luRNA; cDN. 



4 9065553 { emb| CR533564 . 1 | Homo sapiens full open reading . . 
23273531 I qb|BC035893. 1 1 Homo sapiens solute carrier f ami . . 
72 64728 | qb | AF2 31121 , 1 |AF231121 Homo sapiens iron-regulat . . 



7023677 Idbj IAK002038. 1 1 Homo sapiens cDNA FLJ11176 fis, 
88 954 84 | gb | AF215636 ■ 1 1 AF215636 Homo sapiens SLC11A3 iron.. 
4 7 61673 I qb|AF14 7322. 1 IAF14 7322 Homo sapiens full length . . 



5047 9265 I emb I CR598458 . 1 I full-length cDNA clone CS0DI015.. 
5048744 8 I emb I CR606641.il full-length cDNA clone CS0DI060.. 
1884 687 3 j qb| AF394785. 3 I Rattus norvegicus ferroportin 1 . . 
28 933915 | qb | AC123557 . 4 | Mus musculus BAG clone RP23-183P. . 
40204 822 I emb I AJ.61684 8 . 1 | Homo sapiens partial SLC40A1 ge. . 
26328524 1 dbj | AK032732 . 1 | Mus musculus 12 days embryo mal . . 
18959259 I reflNM 133315.11 Rattus norvegicus solute carri . . 
4 0982 98 |qb|U76714.1|RRU76714 Rattus norvegicus cell adhe . . 



13097389|qb|BC003438.1| 



Mus musculus solute carrier f ami . 
7109246 I qb|AF226613. 1 | AF226613 Mus musculus f erroportinl . 



12843053 I dbj |AK0087Q0.1| 



Mus musculus adult male stomach. 
88 954 86 | qb I AF215637 . 1 |AF215637 Mus musculus SLC11A3 iron. 



8394303 I reflNM 016917.11 Mus musculus solute carrier fam. . 



72 64 726 I qb IAF231120 . 1 | AF231120 Mus musculus iron-regulat. 



3804 387 9 I emb I AJ604 5 12 . 1 1 Homo sapiens partial SLC40A1 ge . . 

33337 961 I qb|AF171087 . 1 1 Homo sapiens MSTP079 (MST079) mR. . 
102814 9 I emb I Z5 6918 . 1 1 HS153B8F H. sapiens CpG island DNA g. . 
1028150 I emb I Z5 691 9. 1 1 HS153B8R H. sapiens CpG island DNA g.. 
1028147 I embi Z56916. 1 1 HS153B7F H. sapiens CpG island DNA g.. 
1028148 lembi Z5 6917.1 IHS153B7R H. sapiens CpG island DNA g.. 
2265747 0 lqbiAC130004 . 4 | Homo sapiens 3 BAG RP11-237K2 (R, , 



4 056509 I qb I ACQ05815 . 1 | Homo sapiens chromosome 22 clone . 
14018263 I emb I AL3557 94 . 5 | Human DNA sequence from clone R. 
18 476535 |emb|AL160278 .24 j Human DNA sequence from clone . 



1984 84 93|qb|AC07334 4.7 | Homo sapiens BAG clone RP11-628B.. 
14 522995 |qb| AC087729. 2 | Pan troglodytes clone RP43-143F1.. 
2 92 94 416 I qb| AC1422 97 . 1 1 Pan troglodytes BAG clone RP43-9.. 

I3794592|db1 |APQ03357.2| Homo sapiens genomic DNA, chrom. . 
2 695811 I embI AL0087Q9. 1 I HS262B17 Human DNA sequence from . . 



16972823 I emb I ALl 625 90. 15 | Human DNA sequence from clone . . 
2 92 94 4 68 I qb | AC14 234 9. 1 1 Pan troglodytes BAG clone RP43-9.. 
13899438 | qb I AGQQ64 35 . 7 IAC0064 35 Homo sapiens chromosome . . 
1223248 6|qb|AG023471. 4 IAC023471 Homo sapiens chromosome . . 
12007 690 1 qb I AGQ18818 . 5 I ACQ18818 Homo sapiens chromosome . . 



32427 63 | qb | AG005154 . 1 | Homo sapiens PAG clone RP4-777023. 
15668116 |qb|AC019051. 8 | Homo sapiens BAG clone RP11-92L2. 
14 24 57 61 Idbj | AP0Q2371 . 3 | Homo sapiens genomic DNA, chrom. 

364 5947 I qb | AC00254 3 . 1 1 Homo sapiens BAG clone CTA-300G3 . 
1323504 9 I embI AL13277 7 . 4 | CNSOIDTI Human chromosome 14 DNA. 



14196410 |qb|AG0132 64 . 4 | 



20377033|ab|AGlQ3691.2| 



1977 4 295 I qb IAC092 962 . 4 | Homo sapiens 



19774525|qb|AG095034.2| 



15145609|qb|AC016758.7 I 



Homo sapiens BAG clone RP11-184N. . 
Homo sapiens chromosome 15, clon.. 

3 BAG RP11-698E5 (R. . 
Homo sapiens chromosome 1 clone . . 
Homo sapiens BAG clone RP11-535E.. 
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qi| 1809314 8 |qb|AC012365. 6| Homo sapiens BAG clone RP11-459C... j458 e-125 

qi I 154 874 68 I qb | ACQ23122 . 9 | Homo sapiens BAG clone RP11-297L... 4_58 e-125 

qi| 17 939960 I dbj |AP003119,2 | Homo sapiens genomic DNA, chrom. . . 458 e-125 

qil 17939959 1 dbj IAP003101.2 | Homo sapiens genomic DNA, chrom... 458 e-125 

qi I 15706138 I qb | AC018574 . 6 | Homo sapiens chromosome , clone . . . 458 e-125 

qi I 1414174 8 I qb | AC012377 . 5 IAC012 377 Homo sapiens chromosome . . . 458 e-125 

qil 3859654 | qb I AC0058 63 . 1 1 AC0058 63 Homo sapiens chromosome 1... 458 e-125 

qi I 12658001 1 qb| AC023908 . 6 | AC0239Q8 Homo sapiens chromosome . . . 458 e-125 

qi I 16304 93 91 embiAL4 4 2 123. 12 | Human DNA sequence from clone ... 458 e-125 

qi 1217474431 qb I ACQ114 95. 81 Homo sapiens chromosome 19 clone... 458 e-125 

qi I 212 4 0682 I qb | ACOIQ 619 . 7 | Homo sapiens chromosome 19 clone,.. 458 e-125 

qi I 1154 4 981 1 emb | AL354 857 . 13 | Human DNA sequence from clone . . . 458 e-125 

qi I 19698714 | qb | AC024 337 . 8 | Homo sapiens chromosome 15, clon... 458 e-125 

qi I 195493091 qb I ACQ7 920 9. 61 Homo sapiens chromosome 8, clone... 458 e-125 

qil 258152 60|gb|ACl358 93.2 I Homo sapiens 3 BAG RP11-643E20 (... 458 e-125 

qi I 95815 99 I emb I ALl 624 58. 10 | Human DNA sequence from clone R. . . 458 e-125 S 

qi I 11228 434 I emb I AL4 50226 . 1| HSBC17A99 Homo sapiens chromosom. . . 458^ e-125 

qi I 112284 33 | emb |AL4 50224 . 1 IHSBC17A96 Homo sapiens chromosom... 458 e-125 

qi I 7 330682 | emb | AL121903 . 13 | HSDJ155G6 Human DNA sequence fro... 458 e-125 

qi t 2 4308594 |qb|AG122692.4 I Homo sapiens X BAG RP13-675A2 (R. . . 456 e-124 

qi 12 3322827 Iqbj AC128 673.4 I Homo sapiens BAG clone RPll-1195... 456 e-124 

qi I 21747 4 64 | qb j AG092329 . 3 | Homo sapiens chromosome 19 clone... 456 e-124 

qi I 28 625947 |qb| AF4 90843. 1 1 Homo sapiens clone PAG 70L19, HO... 456 e-124 

qil 284 607 36|qb|AC0237 94.37 | Homo sapiens 12 BAG RP11-834G11 . . , 456 e-124 

qi I 1977 4 658 |qb|AG107082.3| Homo sapiens BAG clone RP11-807A. . . 4^ e-124 

qi I 7 768 693 | dbj | AP001678 . 1 1 Homo sapiens genomic DNA, chromo . . . 456 e-124 S 

qi I 153204 52 | dbj | AP000 60 9. 5 | Homo sapiens genomic DNA, chrom. . . 456 e-124 

qil 1635 6871|qb|AG025175.4 | Homo sapiens chromosome 5 clone . . . 456 e-124 

qi I 15375163 | qb | ACQ26779 . 5 | Homo sapiens chromosome 5 clone ... 456 e-124 

qi I 11094 680 I qb | AGOlOl 65 . 10 IAGQ1Q165 Homo sapiens chromosome... ^56 e-124 

qi I 170 65910 |emb|AL03128 6.2 IHS681J21 Human DNA sequence from... 456 e~124 

qi I 10716591 1 qb| ACQ08 4 82 . 5 | AC008 482 Homo sapiens chromosome . . . 456 e-124 

qi I 7 262575 jdbj |APQ01256.2 | Homo sapiens genomic DNA, chromo... 456 e-124 

qi 1 12025651 |qb|AC0134 70. 10 | Homo sapiens BAG clone RPll-472... 4_54 e-123 

qi I 2 9788 915 I qb I ACll 1182. 20 | Homo sapiens chromosome 17, clo... 454 e-123 

qi I 2027 9414 | qb| AC116334 . 2 | Homo sapiens chromosome 5 clone . . , 454 e-123 

qi I 317 9074 4 | dbj | AP00Q904 . 6 I Homo sapiens genomic DNA, chrom... 454 e-123 

qi I 16974 294 Iqbj AC017 116. 7 I Homo sapiens BAG clone GTD-2518K. . . 451 e-123 

qi I 12330738 | emb | AL157 82 9 . 24 j Human DNA sequence from clone . . . 454 e-123 

qi|14270126| emb | AL13 938 5 . 12 j Human DNA sequence from clone . . . 454 e-123 

qi I 1969755 6 |qb| AG002 4 57 .2 I Homo sapiens BAG clone CTB-60P12... 4_5i e-123 

qil 21360122 I qb I AC02 62 71. 6| Homo sapiens chromosome 17, clon... 454 e-123 

qil 145725611 emb I ALl 6027 5. 14 j Human DNA sequence from clone . . . 454 e-123 



Alignments 

□ > ai I 1327 07 51 I qb| AC013439. 11 1 S Homo sapiens BAG clone RP11-270G18 from 2, comple 
Length = 167891 

Score - 4556 bits (2369), Expect = 0.0 
Identities = 2260/2411 (93%), Gaps = 3/2411 (0%) 
Strand Plus / Minus 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blast.cgi 



9/14/04 



RID=1 095 1 89908-5 1 83- 1 3294977 1 792.BL ASTQ4, 



Query: 3895 gaaaccaacattttaggaatctatactcttggtttacagctttgtattgtgtaaatgggc 3954 

INI I I I I I I I I I I I I I I I M I I M I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 129706 gaaaaccacattttaggaatctatactcttggtttacagctttgtattgtgtaaatgggc 12964 7 

Query: 3955 agtctctctttgatgggtttgcacacttacctgcctctttcaccggcctctctagatatg 4 014 

I M I I I I I I M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbj ct : 12964 6 agtctctctttgatgggtttgcacacttacctgcctctttcacctgcctctctagatatg 12 9587 

Query: 4015 aatgccacaatacgaaggattgaccagttaaccaacatcttagcccccatggctgttggc 4074 

I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I M I M I I I I I I I I 
Sbj ct : 12958 6 aatgccacaatacgaaggattgaccagttaaccaacatcttagcccccatggctgttggc 12 9527 

Query: 4075 cagattatgacatttggctccccagtcatcggctgtggctttatttcgggatggaacttg 4134 

I I I I I I I I I I I I M I M I I I M I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I M I I 
Sbj Gt : 12952 6 cagattatgacatttggctccccagtcatcggctgtggctttatttcgggatggaacttg 12 94 67 

Query: 4135 gtatccatgtgcgtggagtacgtcctgctctggaaggtttaccagaaaaccccagctcta 4 194 

I I M I I I M I I I I I I I M I I I M I M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 129466 gtatccatgtgcgtggagtacgttctgctctggaaggtttaccagaaaaccccagctcta 129407 

Query: 4195 gctgtgaaagctggtcttaaagaagaggaaactgaattgaaacagctgaatttacacaaa 4254 

I I I I I I I M I I M I I I I I I M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 129406 gctgtgaaagctggtcttaaagaagaggaaactgaattgaaacagctgaatttacacaaa 129347 

Query: 4255 ggtaaactgaacacaatgatctctccttttgttctcatgttcagaccttaaatgttggtg 4314 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I i I I I I I I I M I 
Sbjct: 129346 ggtaaactgaacacaatgatctctccttttgttctcatgttcagaccttaaatgttggtg 129287 

Query: 4315 aagatcaaaactattttgaatttg-atcaggttttattaccagtgggggccagatgaggt 4373 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I M I 
Sbjct: 129286 aagatcaaaactattttgaatttgtatcaggttttattaccagtgggggccagatgaggt 129227 

Query: 4374 taaatatat-gctttggtagacgaggcaagagcaggcttttgaggatctagggaaaaact 4432 

I I I I M I I I I I I I I M I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 129226 taaatatatcgctttggtagacgaggcaagagcaggcttttgaggatctagggaaaaact 129167 

Query: 4433 ccgggttgaatctggtggggttagaatgggtcccctagccctcttccttgatgtgagcag 44 92 

I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I M I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 129166 ccgggttgaatctggtggggttagaatgggtcccctagccctcttccttgatgtgagcag 129107 

Query: 4493 tagttatagaggttcaattttacttgagagatagctgggcaaagctaagtcataggactg 4552 

I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I 
Sbjct: 129106 tagttatagaggttcaattttacttgagagatagctgggcaaagctaagtcataggactg 129047 



Query: 4553 ggaaaaaatgtggggnnnnnnngagaatgagagaatcccttggactctgtgaggagggag 4612 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I M I I I I I I I I I M I I I I I I I I I 

Sbjct : 12904 6 ggaaaaaatgtggggaaaaaaagagaatgagagaatcccttggactctgtgaggagggag 128987 
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Query: 4 613 ttatgtagtcatttgtaggacagtggaagggagtgaggacacaaagatgggtatttcact 4 672 

i I I I I I I I I I M I I I I I I I I I M I I I M M I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I 
Sbjct : 128986 ttatgtagtcatttgtaggacagtggaagggagtgaggacacaaagatgggtatttcact 128927 

Query: 4 673 ggagaagaggacgctgggcttctgggtaaacagaatcttttatcca-ctctgcagggacc 4731 

M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 128926 ggagaagaggacgctgggcttctgggtaaacagaatcttttatccagctctgcagggacc 1288 67 

Query: 4 732 cagaaaataatatgctggttgnnnnnnnnnnnnnngagacagagtctcgctctgttgccc 47 91 

I I M I I I I I I I I M I I I I I I I INN I I I I I I Ill 

Sbjct: 128 8 66 cagaaaataatatgctggttgttttttgtttttttgagacagagtctcgctctgtcgccc 128807 

Query: 4 7 92 aggctgaagtgcagtggcgcgatcttggctcactgcaagctctgcctcctgggttcacgc 4 851 

I M I I I II I I II M II II I II I I II I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I II I II I I I I I II 
Sbjct: 128806 aggctggagtgcagtggcgcgatcttggctcactgcaagctctgcctcctgggttcacgc 128747 

Query: 4852 cattctcctgcctcagcctcccaagtagctgggattgcaggcatccaccaccacacccgg 4 911 

I I I I I M I I I I I I I II I I I II I I I I 11 I I I I M I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I II I 

Sbjct : 12874 6 cattctcctgcctcagcctcccaagtagctgggattgcaggcatccaccaccacacccgg 128687 

Query: 4 912 ctaattttttgtatttttagtagagacggggtttcaccatgttagccaggatggtcttga 4 971 

I I I II I I I I I I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I M I I I 
Sbjct: 128 68 6 ctaattttttgtatttttagtagagacggggtttcaccatgttagccaggatggtcttga 128 627 

Query: 4 972 tctcctgacctcgtgatctgcccgcctcggcctcccaaagtgctgggattacaggtgtga 5031 

I I I I I I I I I M I I I I I I I II II M I I M I I I I I I II I M I I I I I I II I I I I I I I M I II I 

Sbjct : 128 626 tctcctgacctcgtgatctgcccgcctcggcctcccaaagtgctgggattacaggtgtga 1285 67 

Query: 5032 gccaccgtgcctggccaatacgctgtgnnnnnnnagacaattttaatattttatctggtg 5091 

II I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I M 

Sbjct : 128566 gccaccgtgcctggccaatacgctgtgtttttttagacaattttaatattttatctggtg 128507 

Query: 5092 agttttcctgctgtttactttggtgggagtataatttctaagagcannnnnnnnnnnnnn 5151 

I I II I I I I I II I II I I I I II I I I I I I M I I I I M II I I M I I I I II 

Sbjct : 128506 agttttcctgctgtttactttggtgggagtataatttctaagagcaagagagagagagaa 128447 

Query: 5152 nnnnnngagggatagatcaatagtattttgtttatttaataaaaatgacacttgatgatt 5211 

I I I I I I I M II I II M I I I II I I I I II II I I I I I II I I I I I M I M I I II II I I 
Sbjct : 128446 aaaaaagagggatagatcaatagtattttgtttatttaataaaaatgacacttgatgatt 128387 

Query: 5212 attccttggctggaattcttagattattagtaaaagaaaatacatattacaatgtctaac 5271 

II I I I I I I I I II I M I I I I M I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 128 38 6 attccttggctggaattcttagattattagtaaaagaaaatacatattacaatgtctaac 128327 

Query: 5272 caagggtacccattgggaaggggaatagaaggnnnnnnngtactactaataattggcttt 5331 

I I I I I I I M I I I I I M I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I 

Sbjct: 128326 caagggtacccattgggaaggggaatagaaggaaaaaaagtactactaataattggcttt 128267 
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Query: 5332 tatttctacatgtcctccccaacaaaataatggtatcttttcttaacagatactgagcca 5391 

I I I I I M I M I M I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I M I 

Sbjct : 128266 tatttctacatgtcctccccaacaaaataatggtatcttttcttaacagatactgagcca 128207 

Query: 5392 aaacccctggagggaactcatctaatgggtgtgaaagactctaacatccatgagcttgaa 5451 

I I I I M I I M I I I M I I I I I I M I I i I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I 
Sbjct : 128206 aaacccctggagggaactcatctaatgggtgtgaaagactctaacatccatgagcttgaa 128147 

Query: 54 52 catgagcaagagcctacttgtgcctcccagatggctgagcccttccgtaccttccgagat 5511 

M I I I I I I I I I I I M I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I M I I I I I I I I I M I I I I I I 
Sbjct : 128146 catgagcaagagcctacttgtgcctcccagatggctgagcccttccgtaccttccgagat 128087 

Query: 5512 ggatgggtctcctactacaaccagcctgtgtttctggctggcatgggtcttgctttcctt 5571 

I I I I I I I I I I I I M I I I I I M I M I M I I I I I I I I I M I I I I M I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 128086 ggatgggtctcctactacaaccagcctgtgtttctggctggcatgggtcttgctttcctt 128027 

Query: 5572 tatatgactgtcctgggctttgactgcatcaccacagggtacgcctacactcagggactg 5631 

I I I I M I I I I I M I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 128026 tatatgactgtcctgggctttgactgcatcaccacagggtacgcctacactcagggactg 127967 

Query: 5 632 agtggttccatcctcagtattttgatgggagcatcagctataactggaataatgggaact 5691 

M I I I I I I I M I M I I I I I M I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I 

Sbjct : 127966 agtggttccatcctcagtattttgatgggagcatcagctataactggaataatgggaact 127907 

Query: 5692 gtagcttttacttggctacgtcgaaaatgtggtttggttcggacaggtctgatctcagga 5751 

I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I M I I ] I I I I I I I I M I I I I 
Sbjct : 127906 gtagcttttacttggctacgtcgaaaatgtggtttggttcggacaggtctgatctcagga 127847 

Query: 5752 ttggcacagctttcctgtttgatcttgtgtgtgatctctgtattcatgcctggaagcccc 5811 

I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 127846 ttggcacagctttcctgtttgatcttgtgtgtgatctctgtattcatgcctggaagcccc 127787 

Query: 5 812 ctggacttgtccgtttct ccttttgaagatatccgatcaaggttcattcaaggagagtca 5871 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 127786 ctggacttgtccgtttctccttttgaagatatccgatcaaggttcattcaaggagagtca 127727 

Query: 5872 attacacctaccaagatacctgaaattacaactgaaatatacatgtctaatgggtctaat 5931 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I M I I I I 1 I I I I I I I I M I I I I I I M I I I M 
Sbjct : 127726 attacacctaccaagatacctgaaattacaactgaaatatacatgtctaatgggtctaat 127667 

Query: 5932 tctgctaatattgtcccggagacaagtcctgaatctgtgcccataatctctgtcagtctg 5 991 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I i I I I I I I I I I i I I I I I I M i M M I I I I 
Sbjct : 127666 tctgctaatattgtcccggagacaagtcctgaatctgtgcccataatctctgtcagtctg 127607 

Query: 5992 ctgtttgcaggcgtcattgctgctagaatcggtaagaaatctctttttatatattaatga 6051 

I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I M M I I M I 

Sbjct : 127606 ctgtttgcaggcgtcattgctgctagaatcggtaagaaatctctttttatatattaatga 127547 
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Query: 6052 



Sbjct: 



actaaagtgtctttttgtaatgtaggttcagagaatccattaataaatgatctgaaatgt 6111 

I I I I I I I M I I I I I I I M M I I I I I I I I I I M I M I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I 

127 54 6 actaaagtgtctttttgtaatgtaggttcagagaatccattaataaatgatctgaaatgt 1274 87 



Query: 6112 tccctaaatgttaatttaagcaaaatccactcttacgannnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 

I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 127486 tccctaaatgttaatttaagcaaaatccactcttacgaaatttttattttacatatttat 



6171 



127427 



Query: 6172 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 6231 
Sbjct: 127 426 actttatatttattgtgttttttattttatagtttgaaaacctgtatttgtttactttat 127367 



Query: 6232 
Sbjct: 127366 



nnnnnacatatacttaaaacatggttcaggcttgaaaataattttttctaaatgaatatc 

I I M I I I I I I M I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I M I I I I I 

tatatacatatacttaaaacatggttcaggcttgaaaataattttttctaaatgaatatc 



6291 



127307 



Query: 6292 ttaaatattac 6302 

I M I I I I I I M 
Sbjct: 127306 ttaaatattac 127296 



Score = 2258 bits (1174), Expect = 0.0 
Identities - 1168/1185 (98%), Gaps - 1/1185 (0%) 
Strand = Plus / Minus 



Query: 6308 caaaggtcttctctagcca-tatgtatttattatatagtttgccacacaaatggatttta 
M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I M I I I I I I I I M I I I I I M I I I I M M 

Sbjct : 126852 caaaggtcttctctagcaaatatgtatttattatatagtttgccacacaaatggatttta 



6366 



126793 



Query: 6367 



tagccctggaaggaaacataaagacttcttacaaagcaaaatttaagtaataattaatag 64 2 6 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I M I I M I I I I I I I I I M I I M I I I I I I 
Sbjct : 126792 tagccctggaaggaaacataaagacttcttacaaagcaaaatttaagtaataattaatag 126733 



Query: 64 27 agtactgatgaattatctctgaattcagtcttgaaatgaaactgtttttatcttgtgata 64 8 6 

1 I I I I M I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I M I I I I N I I I I I M I I I I I I I I I 
Sbjct: 126732 agtactgatgaattatctctgaattcagtcttgaaatgaaactgtttttatcttgtgata 126673 



Query: 64 87 caaaacagttcattagtttattgaagatattaatttccaggcaagacagctttattgttt 
I M I I I I i I M I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I M I I I i 
Sbjct: 12667 2 caaaacagttcattagtttattgaagatattaatttccaggcaagacagctttattgttt 



6546 



126613 



Query: 654 7 gggctttagaactctagcagtaatataacaatggtttaaagtttccttacactttaacca 
I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I M I I M I I I I I I I I 
Sbjct ; 126612 gggctttagaactctagcagtaatataacaatggtttaaagtttccttacactttaacca 



6606 



126553 



Query: 6607 



taaccatttattaggtcatttgaaacttaaaaaatactagtacttatactataataggat 6666 
I 1 I I I 1 I I I I I I I I I I I M I I M I I I I I I I M M I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I I M I 
Sbjct: 126552 taaccatttattaggtcatttgaaacttaaaaaatactagtacttatactataataggat 1264 93 
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Query: 6667 ttattatgtctctgatttcaaagttttgtttttgtagtatgaataatcacagaaaaacag 6726 
I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I M 

Sbjct : 126492 ttattatgtctctgatttcaaagttttgtttttgtagtatgaataatcacagaaaaacag 126433 

Query: 6727 aactaagaagtttgtagattagacttctttttgtctgatgactgtaaaaatcatttattg 6786 

I I I I I I M I M I I M I I I M I I I I I M I M I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 126432 aactaagaagtttgtagattagacttctttttgtctgatgactgtaaaaatcatttattg 126373 

Query: 6787 aggccactaataacccaatatttatttatgaaaaataattcttaaggcaaggctatggta 684 6 

I I I t i M I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I M I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 126372 aggccactaataacccaatatttatttatgaaaaataattcttaaggcaaggctatggta 126313 

Query: 684 7 tatttaaggtgacttaaagacagtcaggctaaaatgtatattttgcatatgtcaacagat 6906 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I M I I I 
Sbjct : 126312 tatttaaggtgacttaaagacagtcaggctaaaatgtatattttgcatatgtcaacagat 126253 

Query: 6907 ttttatctgtgatttgaaatgtatgcctgtaaactaaaatctaatctttnnnnnnntatt 6966 
M I I I I I I I I I I I I I I M I M I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 126252 ttttatctgtgatttgaaatgtatgcctgtaaactaaaatctaatctttaaaaaaatatt 126193 

Query: 6967 ttattataggtctttggtcctttgatttaactgtgacacagttgctgcaagaaaatgtaa 7026 

I I I I M I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I M I I I 
Sbjct : 126192 ttattataggtctttggtcctttgatttaactgtgacacagttgctgcaagaaaatgtaa 126133 

Query: 7027 ttgaatctgaaagaggcattataaatggtgtacagaactccatgaactatcttcttgatc 7086 
M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 126132 ttgaatctgaaagaggcattataaatggtgtacagaactccatgaactatcttcttgatc 126073 

Query: 7087 ttctgcatttcatcatggtcatcctggctccaaatcctgaagcttttggcttgctcgtat 714 6 

I I I I I I I I I I I i M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I M I I I I M M I 
Sbjct : 126072 ttctgcatttcatcatggtcatcctggctccaaatcctgaagcttttggcttgctcgtat 126013 

Query; 714 7 tgatttcagtctcctttgtggcaatgggccacattatgtatttccgatttgcccaaaata 7206 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I M I I I I I I I I I M I I I I I I I I I M I I I I I I I 
Sbjct : 126012 tgatttcagtctcctttgtggcaatgggccacattatgtatttccgatttgcccaaaata 125953 

Query: 7 207 ctctgggaaacaagctctttgcttgcggtcctgatgcaaaagaagttaggaaggaaaatc 7266 

I I I I I I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 11 I I I I I I 
Sbjct : 125 952 ctctgggaaacaagctctttgcttgcggtcctgatgcaaaagaagttaggaaggaaaatc 125893 

Query: 7267 aagcaaatacatctgttgtttgagacagtttaactgttgctatcctgttactagattata 732 6 

I I I M I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I M I I I 
Sbjct : 125892 aagcaaatacatctgttgtttgagacagtttaactgttgctatcctgttactagattata 125833 

Query: 732 7 tagagcacatgtgcttattttgtactgcagaattccaataaatggctgggtgttttgctc 738 6 

I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I 
Sbjct : 125832 tagagcacatgtgcttattttgtactgcagaattccaataaatggctgggtgttttgctc 125773 
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Query: 7 387 tgtttttaccacagctgtgccttgagaactaaaagctgtttaggaaacctaagtcagcag 74 4 6 

I I I I I I I I I { I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 125772 tgtttttaccacagctgtgccttgagaactaaaagctgtttaggaaacctaagtcagcag 125713 

Query: 7447 aaattaactgattaatttcccttatgttgaggcatggnnnnnnnn 74 91 

I M I I I I M I M I I I I I I I I I I I I I M I I I I i I I I I I 
Sbjct: 125712 aaattaactgattaatttcccttatgttgaggcatggaaaaaaaa 125668 



Score - 1829 bits (951), Expect - 0.0 
Identities = 975/990 (98%), Gaps = 3/990 (0%) 
Strand = Plus / Minus 

Query: 1102 aagagtaattactgactttgaaagtctcataatgtagccaggccgtgcccttttgataag 1161 

I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 139445 aagagtaattactgactttgaaagtctcataatgtagccaggaagtgcccttttgataag 139386 

Query: 1162 gaagcaacttcctgagtacaatagactagaaacgaaaaatattccatcaaaacattttct 1221 

I I I I M I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I M I 
Sbjct : 139385 gaagcaacttcctgagtacaatagactagaaacgaaaaatattccatcaaaacattttct 139326 

Query: 1222 cttttcatttaagggagatcggatgtggcactttgcggtgtctgtgtttctggtagagct 1281 

I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I M I I I I I 
Sbjct : 139325 cttttcatttaagggagatcggatgtggcactttgcggtgtctgtgtttctggtagagct 139266 

Query: 1282 ctatggaaacagcctccttttgacagcagtctacgggctggtggtggcagggtctgttct 1341 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I M I I I I M I ! I I I I I I I I I 
Sbjct : 139265 ctatggaaacagcctccttttgacagcagtctacgggctggtggtggcagggtctgttct 139206 

Query: 1342 ggtcctgggagccatcatcggtgactgggtggacaagaatgctagacttaaaggtgagtg 1401 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I i I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 139205 ggtcctgggagccatcatcggtgactgggtggacaagaatgctagacttaaaggtgagtg 139146 

Query: 1402 ttgttatataattaagcccttttattcatgggaccaatgcctgagctacctctgtagcaa 1461 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I M I I I I I I I j I M M I I I I I I I I I I 
Sbjct : 139145 ttgttatataattaagcccttttattcatgggaccaatgcctgagctacctctgtagcaa 139086 

Query: 1462 aggaaacaacaaactaggagagaaacaaccagggaatgtctgcatgccacacttgaggga 1521 

I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I M I I 
Sbjct : 139085 aggaaacaacaaactaggagagaaacaaccagggaatgtctgcatgccacacttgaggga 139026 

Query: 1522 ggagggdttagatggcaccacctctggatggagggtcccatggctcccacacaaagttgg 1581 

i I I I I I I I I I I I I I I I I { I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 139025 ggagggcttagatggcaccacctctggatggagggtcccatggctcccacacaaagttgg 138966 

Query: 1582 gatgcctggacattgacctaatagannnnnnngtatctttggctgttcataaatttcata 1641 

I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I 

Sbjct : 138965 gatgcctggacattgacctaatagatttttttgtatctttggctgttcataaatttcata 138906 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blast.cgi 
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Query: 164 2 tgttaatgattaaccttgtagcacttctctgagaaccatgttaaacattaaaagtttgct 1701 

I I I I I I I I I I I I I M I I I I i I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I 

Sbjct : 138 905 tgttaatgattaaccttgtagcacttctctgagaaccatgttaaacattaaaagtttgct 13884 6 

Query: 1702 taactcaggcttcctaactgtatcttgtactggagtccctttagtgtgatgttcctgaga 17 61 
I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I M I M I I I I I I I I I I I I I M I I 

Sbjct : 138845 taactcaggcttcctaactgtatcttgtactggagtccctttagtgtgatgttcctgaga 138786 

Query: 17 62 cagctttaacatctgttctttggttactatgtttcatgtaagagtatgtataagggaatt 1821 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I M I I I I 

Sbjct : 138785 cagctttaacatctgttctttggttactatgtttcatgtaagagtatgtataagggaatt 138726 

Query: 1822 gaaaactaagaatagcttcaaggcagaatagttgagcctggatcacaaagagctgaatta 1881 

I I I I I M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I M I M I I I I 
Sbjct : 138725 gaaaactaagaatagcttcaaggcagaatagttgagcctggatcacaaagagctgaatta 138666 

Query: 1882 taaattttgtagggaaaaagaagaaataataatatcttgatatttattctaagcattagt 1941 

I I I I I M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 

Sbjct : 138 665 taaattttgtagggaaaaagaagaaataataatatcttgatatttattctaagcattagt 138 606 

Query: 194 2 actgaaatcatgtcattttatacaggaaaagaaagtaattgatcaattaaatttttcagt 2001 

I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 138605 actgaaatcatgtcattttatacagg-aaagaaagtaattgatcaattaaattttccagt 138547 

Query: 2002 atataagggaaatatggatgatcattcagggtaaattttcttgaattgctcaattgataa 2061 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I 

Sbjct : 138 54 6 atataagggaaatatggatgatcattcagggtaaattttcttgaattgctcagttgataa 1384 87 



Query: 2062 tggccaagaacctgaccatgcctgacttag 2091 

I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I M I I I I 
Sbjct: 138486 t-gccaag-acctgaccatgcctgacttag 138459 



Score = 1708 bits (888), Expect - 0.0 
Identities = 890/907 (98%), Gaps = 2/907 (0%) 
Strand = Plus / Minus 



Query: 297 9 gagggatggggtgtggtataacccatgcatctggtgtcatattgaatcttcttgtgtata 3038 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I M I I I M I I I I I M I I I I M I I I I I I I 
Sbjct : 136399 gagggatggggtgtggtataaaccatgcatctggtgtcatattgaatcttcttgtgtata 136340 

Query: 3039 tgtggattgatattatagagttgcaaagccaggtaggactttagaaatctttgagcctat 3098 

I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I M I I I I i I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 136339 tgtggattgatattatagagttgcaaagccaggtaggactttagaaatctttgagcctat 136280 

Query: 3099 tcccttcattttattgaaaaaattaagacaaagtgaacgttagttgattgcccattgtca 3158 
I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I 
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Sbj ct : 13627 9 tcccttcattttattgaaaaaattaagacaaagtgaacgttagttgattgcccattgtca 136220 

Query: 3159 tgcaactagaaggtgtcagaactctgacttaaatacaggtgttttcaattccccttcaac 3218 

I I I I I I I I I I II I M I I I I I I I I I I I I I I I M I I II I I II I I I II 

Sbjct : 136219 tgcaactagaaggtgtcagaactctgacttaaatacaggtgttttcaattccccttcaac 136160 

Query: 3219 attcttttcaaaggcaatatttgtgggagaaatgttcaaaaccaccactgtgttaacatt 3278 

I I ! M I I I I I I I I M I I I I I II I II I M M I I II I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 136159 attcttttcaaaggcaatatttgtgggagaaatgttcaaaaccaccactgtgttaacatt 136100 

Query: 327 9 ttataactgtattcacctgactattataatttttgtattatgtgtactacagatgatcta 3338 

I I I I I I I { I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I M I II I I II 
Sbjct : 136099 ttataactgtattcacctgactattataatttttgtattatgtgtactacagatgatcta 136040 

Query: 3339 gatgatacaggttaggacattatgcccattgactactggtattcattcagtttcatatct 3398 

I II I M II I M I I I M II I I I I I I I I I I I I M I I I M I I I I I I I I I I II I I I I I I 

Sbjct: 13603 9 gatgatacaggttaggacattatgcccattgactactggtattcattcagtttcatatct 135980 

Query: 3399 ataacgtaaaatgatttcttataaatgaaattaaaatacnnnnnnnatcattccaccaaa 34 58 

I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I M I I M M I M I II II I I I I I I 

Sbjct: 135979 ataacgtaaaatgatttcttataaatgaaattaaaatactttttttatcattccaccaaa 135920 

Query: 34 59 gactattttaaactgccttgtttagtgacatatgtacagtgtggtaaactgacattataa 3518 

{ I I I II I I I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I II I I I I I M II I I I I I II I I I I I M I I I I I 
Sbjct: 135919 gactattttaaactgccttgtttagtgacatatgtacagtgtggtaaactgacattataa 135860 

Query: 3519 ctcannnnnnncttgtcattctttagacttcctgctatatcctgatcatcactattgcaa 3578 

I I I I II I I M II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I M I I II I I M 

Sbjct: 135859 ctcatttttttcttgtcattctttagacttcctgctatatcctgatcatcactattgcaa 135800 

Query: 357 9 atattgcaaatttggccagtactgctactgcaatcacaatccaaagggattggattgttg 3638 

I I I I I M I I II I I I I M I I II I II I I I II I I I I t 1 I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I 
Sbjct : 135799 atattgcaaatttggccagtactgctactgcaatcacaatccaaagggattggattgttg 135740 

Query: 3639 ttgttgcaggagaagacagaagcaaactagcaagtaatttggctttctcttttaatgaaa 3698 

I I M I I I I I II I M I I I II I I I I I I II I I I II M I I I I I M 

Sbjct : 135739 ttgttgcaggagaagacagaagcaaactagcaagtaatttggctttctcttttaatgaaa 135680 

Query: 3699 tgagcatgttaggattcactttaaatcggtggtgataaatgaggctgtaag-cttgtatt 3757 

I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I M 

Sbjct : 135679 tgagcatgttaggattcactttaaatcggtggtgataaatgaggctgtaagccttgtatt 135620 

Query: 37 58 tttgttctgggtattttttaagaatgataaattgaaagcatac-ttttttcttaccttat 3816 

I I I M I I I I I I I II I I I I I I II I I II I I M I II I I I I I II I I I II II I I II i I I I I I I I 
Sbjct : 135619 tttgttctgggtattttttaagaatgataaattgaaagcatactttttttcttaccttat 135560 

Query: 3817 tgtcagttttagtgctgatttatctcactgttacgaagttaacttataggatagctaact 387 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II M I I I I M I I I I I I I I I I I I I I 
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Sbjct : 135559 tgtcagttttagtgctgatttatctcactgttacgaagttaacttataggatagctaact 135500 

Query: 3877 tctcttt 3883 
I I I M I I 

Sbjct: 135499 tctcttt 135493 



Score - 1504 bits (782), Expect = 0.0 
Identities - 834/865 (96%), Gaps - 4/865 (0%) 
Strand ^ Plus / Minus 

Query: 2114 atcatctgc-tactgag-ggcagagaaaaggctaccaggtgtctttatctgtccttactc 2171 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I { 
Sbjct : 137 614 atcatctgcctactgagtggcagagaaaaggctaccaggtgtctttatctgtccttactc 137555 

Query: 217 2 cagtgctttatctatatgggcgcctcataagagagttgccatctgtgatgaaagggg-ag 2230 

I I I I I I I I I I I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I MINI II 
Sbjct : 137554 cagtgctttatctatatgggcgcctcataagagaattgccatctgtgatggaaggggtag 137495 

Query: 2231 cttagaatttcgtagcaatggcaaatagcgttagtatgcaaagaaataccctgctgcttt 2290 

I I I II I M I I I I I I M I II I I I M I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 137 4 94 cttagaatttcgtagcaatggcaaatagcattagtatgcaaagaaatacactgctgcttt 1374 35 

Query: 2291 attctgggcaaatttttgtgtgtcttttctatttaggtaagccatattatcagattcagc 2350 

I I I I I I I I I M II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I 
Sbjct : 137434 attcttggcaaatttttgtgtgtcttttctatttaggtaaaccatattatcagattcagc 137375 

Query: 2351 ctgccatgtaggaggttgtaggtttgataacttcctctttaacctcatacatgttattgt 2410 

I I I I I I I II M I I I I I II I I I III I I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 137 374 ctgccatgtaggaggttgtagatttcataacttcctctttaacctcatacatgttattgt 137315 

Query: 2411 tttaccttaagcaacaaagagctgaaatgtggatcatgtctatatcatactacagctcca 24 7 0 

} I I I II I I I I I I I I I I I II II I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M I II I M I 
Sbjct: 137314 tttaccttaagcaacaaagagctgaaatgtggatcatgtctatatcatactacagctcca 137255 

Query: 2 471 tttatgttaaactttcaagaagataaactaaatgaaaaggtagtcattatgatagacttc 2530 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I II I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 137254 tttatgttaaactttcaagaagataaactaaatgaaaatgtagtcattatgatagacttc 137195 

Query: 2 531 agtgagcagagaagcttgtggtacttcatcatttggtttgcatatttactggtctggtgt 25 90 

I I I I I I I I I I N I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I II I I I I I I II I I I 
Sbjct: 137194 agtgaacagagaaacttgtggtacttcatcattttgtttgcatatttactggtctggtgt 137135 

Query: 2591 gatcctctgggttgtattgagagtagttgaggcaggac-gacttcagaaaggttttcttt 264 9 

M I I I II II I I I I II I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I II M I I II I II I 
Sbjct : 137134 gatcctctgggttgtattgagagtagttgaggcaggactgacttcagaaaggttttcttt 137 07 5 

Query: 2 650 ttatctggtaataattaggtctgggtattaatgtattatagtagagcaattatgtgtgga 2709 
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I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 137074 ttatctggtaataattaggt ctgtgtattaatgtattatagtagaacaattatgtgtgga 137015 

Query: 2710 taagagcagtctcagtgagccattttgatgtaatgtacactttctctcttcctctgcaca 27 69 

Mill II I I I I I I I I I I I II I I I I I M I M I I I I M M I I I I I I I I I I I I M 

Sbjct : 137014 taagaacagtctcactgagacattttgatgtaatgtacactttctctcttcctctgcaca 136955 

Query: 277 0 gtggcccagacctcgctggtggtacagaatgtttcagtcatcctgtgtggaatcatcctg 282 9 

I I I I I M I I M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I 
Sbjct : 136954 gtggcccagacct cgctggtggtacagaatgtttcagtcatcctgtgtggaatcatcctg 136895 

Query: 2 830 atgatggttttcttacataaacatgagcttctgaccatgtaccatggatgggttctcgta 288 9 

I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I M I I I I I I I I I M M I I I I I 
Sbjct : 1368 94 atgatggttttcttacataaacatgagcttctgaccatgtaccatggatgggttctcgta 136835 

Query: 2 8 90 agttctcaatgagattcttgatggcagaaaattgaatatctggtagtggtaaaggatgaa 2 94 9 

M I I I I I I I I II I I M M I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I M I I I I I I 
Sbjct : 136834 agttctcaatgagattcttgatggcagaaaattgaatatctggtagtggtaaaggatgaa 136775 

Query; 2950 aatgctttgaagctannnnnnnnnn 2974 

I I M M I I I I I I I I I 
Sbjct: 136774 aatgctttgaagctatttttttttt 136750 

Score = 1143 bits (594), Expect - 0.0 
Identities - 579/611 (94%), Gaps = 1/611 (0%) 
Strand ^ Plus / Minus 

Query: 1 agctggctcagggcgtccgctaggctcggacgacctgctgagcctcccaaaccgcttcca 60 

I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I II I I I II I I I I I I M I I II I I I M I I I II I II I M I I I 
Sbjct : 144757 agctggctcagggcgtccgctaggctcggacgacctgctgagcctcccaaaccgcttcca 144698 

Query: 61 taaggctttgc-tttccaacttcagctacagtgttagctaagtttggaaagaaggaaaaa 119 

I I I I M I I M I M I I I I I I M I I I I M I I M I I M I I M I I I I II I II II II M I II I I 
Sbjct: 14 4 697 taaggctttgcctttccaacttcagct acagtgttagctaagtttggaaagaaggaaaaa 14 4 638 

Query: 120 agaaaatccctgggccccttttcttttgttctttgccaaagtcgtcgttgtagtcttttt 17 9 

i I M I II M I I I I I I I I M I II I I I I II II M II I I I I II M I II I I I I II I I M I I I I I 
Sbjct ; 144 637 agaaaatccctgggccccttttcttttgttctttgccaaagtcgtcgttgtagtcttttt 144578 

Query: 180 gcccaaggctgttgtgtttttagaggtgctatctccagttccttgcactcctgttaacaa 239 

I I I I I I II I I I I I I II II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I II 
Sbjct : 144577 gcccaaggctgttgtgtttttagaggtgctatctccagttccttgcactcctgttaacaa 144518 

Query: 2 40 gcacctcagcgagagcagcagcagcgatagcagccgcagaagagccagcggggtcgccta 299 

I I N I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I i M I I I I I I I M I I I I I 
Sbjct : 144517 gcacctcagcgagagcagcagcagcgatagcagccgcagaagagccagcggggtcgccta 144458 
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Query: 300 gtgtcatgaccagggcgggagatcacaaccgccagagaggatgctgtggtgagtgtcgtt 
I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I M I I M M I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I M 
Sbjct : 14 4 4 57 gtgtcatgaccagggcgggagatcacaaccgccagagaggatgctgtggtgagtgtcgtt 



359 



144398 



Query: 360 gaccgaaagcatatggtggaaacccaggtggggctttggagacaagcaactctacccgag 

I I I I M I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I M I I I INI 

Sbjct : 144397 gaccgaaagcatatggtggaaacccaggtggggctttggagacaagcaactctacacgag 



419 



144338 



Query: 4 20 ttctggaggaatgtggctctgctgtgaaccatagctttgtaaaaagatcctttgactcat 47 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I M M I I I I I 

Sbjct : 144337 ttctggaggaatgtggctctgctgtgaaccatagctttgtaaaaagatcctttgactcat 144278 

Query: 4 80 atttggtggacgttaaggaagaaaggaaattcagggtgtgggaaaaggggtttgcacaca 539 

I I I M I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 144277 atttggtggacgttaaggaagaaaggaaattcagggtgtgggaaaaggggtttgcacaca 144218 

Query: 540 ggcacggatggagtagattgggcagtttggattgccttgtgnnnnnnnnnnnnnnnnnnn 599 

I I I I M I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 144217 ggcacggatggagtagattgggcagtttggattgccttgtgtaaaaaagaaacaaaacaa 144158 



Query: 600 nnnnnnnnnnn 610 
Sbjct: 144157 acaaaccaacc 144147 



Score = 879 
Identities = 
Strand = Plus 



bits (457) , Expect = 
440/477 (92%), Gaps 
/ Minus 



0.0 

= 2/477 (0%) 



Query: 622 nnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnnngaatgctgaaa--agagtttcttctct 67 9 

M I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I II 
Sbjct: 144168 aaacaaaacaaacaaaccaaccaacccaaaaaagaatgctgaaacaagagtttcttcact 144109 

Query: 680 gtatgtgaaatgtgaagttgggcagttattgactaggtcaataactgaatttagtgaatg 739 

II I I I I I I I I II I I I II II I I II I I II II I I I I I I I II I I I I I I II I II I I I I I II I II I 
Sbjct : 14 4108 gtatgtgaaatgtgaagttgggcagttattgactaggtcaataactgaatttagtgaatg 14 404 9 

Query: 7 40 gtattaagtgaacgaaatacatcggttcataggtaacttgataaaatgtacgtggtttgt 7 99 

II II I I I II I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 144048 gtattaagtgaacgaaatacatcggtt cataggtaacttgataaaatgtacgtggtttgt 143989 

Query: 800 cctgcaaagtagtttttaataatcatgttctaatgagatcaaatggataagcattctgcc 859 

I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I 
Sbjct : 14 3988 cctgcaaagtagtttttaataatcatgttctaatgagatcaaatggataagcattctgcc 14 392 9 



Query: 860 ctcagctcattaagtgactaccatcgctttttctcaccccgcctgtgtctttgcaggatc 919 

II I I I I I I I I I I I II M I I I I I M I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 14 3928 ctcagctcattaagtgactaccatcgctttttgtcaccccgcctgtgtctttgcaggatc 14 3869 
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Query: 920 cttggccgactacctgacctctgcaaaattccttctctaccttggtcattctctctctac 
I M I I I I I I I I I I I I M I I I I I M N I I I I I I I I I M I I I I M I I I M I I I I M I I I I I I 
Sbjct : 143868 cttggccgactacctgacctctgcaaaattccttctctaccttggtcattctctctctac 



979 



143809 



Query: 98 0 ttgggtaagtgagaatgcatagtcttacaacacagttgcgcaattttttatttcctttcg 1039 

I M I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I M I I I M I M I I I I I I M 
Sbjct: 143808 ttgggtaagtgagaatgcatagtcttacaacacagttgcgcaattttttatttcctttcg 143749 



Query: 1040 



ttctagccagttgtattaagccaacttccagttttgtcaagcagttaaagaaataaa 1096 
I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I M I I 
Sbjct: 143748 ttctagccagttgtattaagccaacttccagttttgtcaagcagttaaagaaataaa 143692 



Score - 410 bits (213), Expect - e-110 
Identities - 256/297 (86%) 
Strand ^ Plus / Minus 



Query: 4 753 nnnnnnnnnnnnnngagacagagtctcgctctgttgcccaggctgaagtgcagtggcgcg 4 812 

I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I III I M I I I M I I I II 
Sbjct: 103977 ttttttttttttttgagacggagttttgcactgttgtccagactggagtgcagtggcacg 103918 

Query: 4 813 atcttggctcactgcaagctctgcctcctgggttcacgccattctcctgcctcagcctcc 4 872 

I M II I I I I II I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I I I II I 
Sbjct: 103917 atcttggctcactgcaagctctgcctcccgggttcacaccattctcctgcctcagcctcc 103858 

Query: 4 873 caagtagctgggattgcaggcatccaccaccacacccggctaattttttgtatttttagt 4 932 

I I I I M I I I I I I I I II I II II I I I I I I M I I I I I I I I I I M I I I I I M I I I 
Sbjct: 1038 57 caagtagcttgaactacaggggcccaccaccacgcccggctaattttttgtacttttagt 1037 98 

Query: 4 933 agagacggggtttcaccatgttagccaggatggtcttgatctcctgacctcgtgatctgc 4 992 

I I I I M I I I I M I M I I II M I I I II I I I I I II M I I I I I II II M M I I II I I II I I 

Sbjct : 103797 agagacagggtttcaccatgttagtcaggatggtcttgatctcctgacctcgtgatctgc 103738 

Query: 4 993 ccgcctcggcctcccaaagtgctgggattacaggtgtgagccaccgtgcctggccaa 504 9 

II II I I I I I II I I I I i II II II I 1 I I II M I I I I I I II I I I I I M I I I M I 
Sbjct: 1037 37 ccgccttggcctcccaaagtgctgagattacaggcgtgagccaccactcctggccaa 103681 



Score = 352 
Identities = 
Strand = Plus 



bits (183), Expect = 6e-93 
251/302 (83%), Gaps - 12/302 (3%) 
/ Plus 



Query: 4753 



Sbjct: 



nnnnnnnnnnnnnngagacagagtctcgctctgttgcccaggctgaagtgcagtggcgcg 4 812 

II I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I II I I I II 

151136 ttttttttttttttgagatggagtctcgctctgttgcccaggctggagtgcagtggcacg 151195 



Query: 4 813 atcttggctcactgcaagctctgcctcctgggttcacgccattctcctgcctcagcctcc 4 872 
I I I I II I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II M I I I I I I I I I 
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